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Вирус грипп А (ВГА) (Articulavirales: Orthomyxoviridae, Alphainfluenzavirus) является этиологи-

ческим агентом высококонтагиозного инфекционного заболевания человека и животных [1, 2]. Среди 
птиц водно-околоводного экологического комплекса, которые являются природным резервуаром этого 
вируса, как правило, циркулируют слабовирулентные варианты этого вируса с незначительной ле-
тальностью [3, 4], однако периодически возникают высоковирулентные варианты ВГА, приводящие к 
развитию эпизоотий с высокой (до 100 %) летальностью [5-7]. Во время сезонных миграции дикие 
птицы распространяют ВГА на значительные расстояния [8, 9]. Преодолевая межвидовой барьер, 
ВГА проникает в популяции млекопитающих, в том числе – человека, адаптируется к ним и циркули-
рует независимо от своего природного резервуара. В частности, ВГА является причиной практически 
ежегодных сезонных эпидемий [10, 11], а также периодически возникающих опасных панде-
мий [12, 13]. 

По данным Россельхознадзора с 2021 г. по настоящее время в Дальневосточном Федераль-
ном округе отмечаются эпизоотические вспышки ВГА / H5N1, которые нанесли значительный урон 
птице-фермерским хозяйствам [6]. Мониторинг гриппа является одной из приоритетных задач по 
обеспечению биологической безопасности населения и сокращению ущерба как в области здраво-
охранения, так и сельского хозяйства [3, 14-16]. 

Цель исследования – мониторинг ВГА в популяциях диких птиц на территории Приморского 
края в пределах Дальневосточно-Притихоокеанского миграционного русла. 

В период 2018-2023 гг. был собран биологический материал от порядка 1500 диких птиц из 
семейств Anatidae, Laridae, Sternidae, Galliformes, Corvidae, Columbidae. Для отбора материала про-
водился отстрел птиц в научных целях в заранее определенных географически местах их скопления. 
Собранный материал доставлялся в лабораторию с соблюдением холодовой цепи. В 2019 г. было 
изолировано 4 штамма ВГА из 481 образца; в 2020 г. – 3 из 194; в 2021 г. – 9 из 358; в 2022 г. – 36 из 
317; в 2023 г. – 28 из 259. Основными источниками изоляции ВГА среди птиц на территории Примор-
ского края оказались кряква обыкновенная (Anas platyrhynchos), широконоска (Spatula clypeata), ка-
сатка (Mareca falcata), чернеть морская (Aythya marila), чирок-свистунок (Anas crecca), чернеть хохла-
тая (Aythya fuligula), красноголовый нырок (Aythya ferina). 

Нами была проведена вирусологическая расшифровка этиологии эпизоотической вспышки 
среди диких и сельскохозяйственных птиц, которая произошла в октябре-ноябре 2022 г. в Комсомоль-
ске-на-Амуре (Хабаровский край). Было установлено, что этиологическим агентом указанной эпизоо-
тии стал высоковирулентный ВГА / H5N1. Источником заноса этого вируса на территорию птицефаб-
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рики в популяции кур (Gallus gallus domesticus) стали вороны (Corvus corax), мертвые тушки которых 
обнаруживались в окрестностях указанной птицефабрики с весны 2022 г.. На основе штаммов из 
Комсомольска-на-Амуре, выделенных от кур и ворона, был разработан набор праймеров для полно-
геномного секвенирования ВГА. 

Полученные штаммы были депонированы в коллекцию вирусов НИИ эпидемиологии и микро-
биологии им. Г.П. Сомова Роспотребнадзора. В настоящее время проводится секвенирование полно-
размерных геномов и изучение биологических свойств изолированных штаммов ВГА. 
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